
MEGA on yksi aika monista ilmaisista ja erinomaisista DNA-
sekvenssien käsittelyohjelmista

Sillä voi laskeskella erilaisia diversiteettistatistiikkoja ja 
konstruoida fylogeneettisia puita (hypoteeseja)

Se on helppokäyttöinen, vaikka  onkin ’aikuisten’ työkalu

Mega3.lnk



Näytän tässä, miten MEGA3:lla aloitetaan homma

Esimerkkinä on lohen ND1 sekvenssi, jonka sijoitamme 
muiden lohikalojen sekvenssien joukkoon

MEGA3 on vasta toukokuussa 2004 julkistettu 
testiversio, joten se vaatii harjoitusta



Otin lähtökohdaksi yhden taimenen ND1-sekvenssin 
geenipankista, poistin ensin numerot ja talletin sen notepadilla



Avasin MEGAn ja ehdotin uuden linjauksen luomista 
nukleotidisekvenssien pohjalta



Poistelin sitten nuo ylimääräiset merkit tuolta alusta, merkkasin 
rivin ja suoritin sillä rivillä BLAST-haun. BLAST-komento 
löytyy tuolta web-toimien alta 









Sekvenssin voi 
lisätä linjaukseensa 
yhdellä napin 
painalluksella (eli 
klikkauksella)



Sekenssin nimeä pääsee editoimaan merkkaamalla sen ja 
klikkaamalla hiiren oikeanpuoleista kytkintä



Lisätyt sekvenssit eivät ole heti linjauksessa. Tässä tein sellaisen virheen, että otin mukaan myös kokonaisia 16 
kiloemäksen mittaisia sekvenssejä. Voi niitä ottaa, mutta linjaaminen vie rutkasti aikaa, ja vielä enemmän vie 
ylimääräisten poisto. Ennen seuraavaa vaihetta poistin ne



ClustalW-linjausohjelma 
on istutettu tähän uuteen 
MEGAan.

Valikossa on 
linjausparametrien 
asetuksen. Aukon teko on 
paljon kalliimpaa kuin 
aukon pidentäminen



No tässä demo-tilanteessa jätin nämä sekvenssit linjattaviksi. Ne 
eivät näköjään ole yhtä pitkiä, vaan Ari Löytynoja on tallettanut 
Tanskassa ollessaan taimensekvenssien tynkiä.



Linjausohjelmassa tehty file pitää tallettaa ja muuntaa 
varsinaiseksi MEGA-fileeksi
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